Uma plataforma intuitiva
para impulsionar a genomica
em sua equipe.

B PLATFORM

BITGENIA



Plataforma colaborativa para
tornar o diagnostico e o trabalho
em equipe mais eficazes

32

Uma ferramenta amigavel

e intuitiva para lidar com analises
gendmicas, desenvolvida por
especialistas em bioinformatica.

Nossa BPLATFORM permite o processamento
e analise de dados gerados por tecnologias
de sequenciamento em massa de forma
rapida e eficiente, facilitando sua analise e
interpretacao. A nossa equipe multidisciplinar
trabalha continuamente na incorporagao de
melhorias tecnoldgicas para enriquecer,
otimizar e agilizar a analise de grandes
volumes de dados.

Atualmente é utilizada com sucesso pelos
hospitais mais importantes da Argentina e

da América Latina, impactando sua qualidade
e capacidade diagnostica.

www.bitgenia.com @ + 5511988447530



Nossa proposta de valor

Plataforma que evolui
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MELHORIA CONTINUA SUPORTE TECNICO DESENVOLVIMENTO DE

NOVAS FUNCIONALIDADES

Compartilhamos conhecimento

A nossa equipa transmite todo o seu
conhecimento mediante treinamento e
acompanhamento constante, procurando
sempre alcancar a autonomia de uso.
Melhoramos continuamente as
funcionalidades da ferramenta aplicando
atualizacdes, inteligéncia artificial e big data.
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= Modalidade

A assinatura pode ser mensal, semestral
ou anual e inclui treinamento no uso da
ferramenta e assessoria na analise dos
primeiros casos para priorizar e classificar
de forma correta as variantes detectadas.

www.bitgenia.com @ + 5511988447530



Uma ferramenta que se adapta
a diferentes modelos de trabalho

trabalhamos tanto com instituicdes que
possuem sequenciador quanto com aquelas
que trabalham diretamente com dados
gendmicos. A licencga inclui o processamento
dos dados brutos (FASTQ) produzidos por
qualquer equipamento de sequenciamento até
sua disponibilizacado em uma plataforma com
filtros interativos para analisar, priorizar e
classificar as variantes para preparar um
relatério do caso de estudo.

Permite analisar casos de maneira comparativa,
sejam eles trios (mae, pai e paciente) ou
grandes grupos de pacientes enquadrados em
projetos de pesquisa e diagnodstico clinico.

USABILIDADE

Simples e intuitiva

Estatisticas % Filtros interativos

o _B Platform
Relatorios /

exportacao SEE 118010938, 8910 Filtros compostos
de dados

Fontes de dados Genes candidatos

Estudo multiplo

www.bitgenia.com ) + 5511988447530



CLINICA
BIOLOGIA MOLECULAR

Determinacao de todos
os tipos de variantes

o Variantes de nucleotideo Unico
© Pequenos Indels

o Determinagao e Validagao
de variagcdo do numero
de copias (CNVs) com
2 algoritmos independentes

Caracterizacao profunda
das variantes

o Anotacao estrutural e funcional
das variantes

o Esquema de avaliacao proprio
de acordo com o impacto potencial

o Classificagcdo semiautomatica
de acordo com os critérios da ACMG

o Atribuicao de frequéncia populacional de
acordo com o GenomAd, 1000 genomas

o Atribuicdo de frequéncia da
populacao local

o Mais de 10 preditores bioinformaticos
de patogenicidade

© Registro de variantes relatadas
e descartadas por outros usuarios

www.bitgenia.com

Alta capacidade de ligacao
com o fenétipo clinico:
o Inclusdo de informacdes do OMIM e uso
de termos de HPO para a criagcao de

painéis virtuais de genes baseados em
informacao fenotipica

Grande variedade de tipos
de analises gendomicas

© Processamento de genoma, exoma
completo e/ou varios painéis de
sequenciamento

Informagoes associadas ade
chamada de variantes

o Informacdes detalhadas sobre cada
variante individual

o Calibracao interna de limites para a
chamada de variante

o Estimativa da cobertura tedrica antes
da realizacao do estudo

o Determinacao da cobertura por gene
e por variante

o Relatdrio de zonas “relevantes” ndo lidas

o Correcao pela presenca de
pseudogenes

@ + 5511988447530



INFORMATICA
SEGURANQA DE DADOS
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Nuvem Privada e Armazenamento em Massa.

Analisamos dados em grande escala por meio
de métodos eficientes, incluindo abordagens

baseadas em grades e computacao distribuida.

Criptografia de ponta a ponta em todas
as transferéncias de dados.

As amostras sdo anonimizadas com um codigo
unico que as dissocia de qualquer tipo de
informacgao associada ao paciente.

Geracao do relatorio

Geracao de relatorios simples e rapida
com base em nossos algoritmos unicos.
Concentre-se na doenca e nds o
ajudaremos a investigar os resultados.
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Compartilhar e Reutilizar

E uma plataforma colaborativa. Multiplos
usuarios podem trabalhar e trocar dados.

www.bitgenia.com

Seguranca e anonimizacao de dados.

Utilizamos um sistema de autenticacao
de fator duplo, usuario/senha e autenticagao
por token.

Inteligéncia Artificial e Big Data

Usamos algoritmos de |A para determinar
a relagcao entre genes, doengas e avaliagao
de risco patogénico.
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Aconselhamento

Contamos com aconselhamento genético
deprofissionais que fazem parte da nossa
equipe.

@ + 5511988447530



BITGENIA.COM

Interpretamos dados
hegocios
futuro

INFO@BITGENIA.COM [ /bitgenia

Capital Corporate Office - Sala 507
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