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En Bitgenia desarrollamos 
Onco Panel, a través de nuestra 
plataforma de análisis genómico 
ofrecemos el estudio genómico 
integral de tumores sólidos.

Mediante tecnología de Secuenciación 
Masiva en Paralelo, analizamos 
simultáneamente 523 genes asociados 
a diferentes tipos de cáncer y las regiones 
de fusión de 50 genes, a partir de una 
única muestra tumoral. 

El estudio identifica las principales 
alteraciones genómicas, incluyendo SNV, 
Indel, CNV, fusiones génicas, carga 
mutacional tumoral (TMB), Deficiencia de 
Recombinación Homóloga (HRD) e 
inestabilidad de microsatélites (MSI), 
proporcionando un perfil molecular 
completo del tumor.

Toda la información es procesada 
mediante un pipeline bioinformático 
propio, desarrollado y validado por 
Bitgenia, lo que garantiza resultados 
confiables y de alta calidad.

Este estudio está 
especialmente indicado 
para pacientes con:

Enfermedades metastásicas o localmente avanzadas 
al momento del diagnóstico. 

Tumores refractarios a los tratamientos convencionales. 

Tumores poco frecuentes.

Neoplasias de origen primario desconocido. 

Tumores sólidos en los que la disponibilidad limitada 
de muestra impide realizar una evaluación secuencial 
de biomarcadores.

¿A quién
está dirigido?

El informe final es elaborado por un 
equipo multidisciplinario de especialistas, 
integrando el análisis molecular con la 
interpretación clínica para generar 
información útil en la toma de decisiones.



Mediante tecnología de Secuenciación 
Masiva en Paralelo, analizamos 
simultáneamente 523 genes asociados 
a diferentes tipos de cáncer y las 
regiones de fusión de 50 genes, a 
partir de una única muestra tumoral. 

Tecnología desarrollada
para potenciar  
las decisiones médicas
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RECIBIMOS 
bloques 
de parafina 

CAPTURA HÍBRIDA DE ADN Y ARN MEDIANTE 

TruSight Oncology 500 
High-Throughput 
(TSO 500 HT) (Illumina)

SEGUIDO DE SECUENCIACIÓN REALIZADA 
EN EL EQUIPO 

NovaSeq 6000 
(Illumina)

EN HASTA 
30 días 
calendario

En Bitgenia desarrollamos 
Onco _Bplatform, nuestra plataforma 
de análisis genómico diseñada para 
aportar información molecular de alto 
valor en el estudio de tumores sólidos.

MUESTRA MÉTODO RESULTADO
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Nos encargamos del flujo 
de trabajo completo

ORDEN MÉDICA

1

ANÁLISIS DE FACTIBILIDAD

2

TOMA DE MUESTRA

3

SECUENCIACIÓN ADN

46

MAPEO Y ALINEACIÓN
DE READS

SECUENCIACIÓN

5

INFORME DE RESULTADOS

12

VALIDACIÓN DE RESULTADOS 
POR PROFESIONAL DE LA SALUD

11

PRIORIZACIÓN Y CLASIFICACIÓN
DE VARIANTES

10

FILTROS ANIDADOS

97

IDENTIFICACIÓN DE VARIANTES ANOTACIÓN FUNCIONAL
DE VARIANTES

8

Partimos desde el retiro de la muestra tumoral pasando por la extracción de ADN, 
armado de bibliotecas y secuenciación hasta el informe de resultados. 

Este servicio puede ser a partir de muestra de taco de parafina (FFPE o ADN)



Entrega
de informe

Los resultados se entregan 
en un informe interpretativo 
completo que incluye:
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Alteraciones genéticas 
identificadas

Posible relevancia 
clínica

Opciones terapéuticas 
asociadas

Ensayos clínicos que 
podrían ser de interés 
para cada caso
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Panel de genes oncológicos 

TEJIDO 
ASOCIADO

GENTIPO 
DE TUMOR

Mama

Colon y recto

Hueso 

Pulmón

Piel 

Ovario 

Próstata

SNC- Sistema 
Nervioso Central 

Tiroides

Útero y cervical

MAMA

COLORECTAL

SARCOMA 

PULMÓN

MELANOMA 

OVARIO

PRÓSTATA

SNC 

TIROIDES

ÚTERO
Y CERVICAL

BRCA2   EPC1    ERBB2    ESR1    FOXO1    GREB1    JAZF1    NCOA2    
NCOA3    NUTM2A    NUTM2B    PAX3    PAX7    PHF1    POLE    SMARCA4    
SUZ12    TP53    YWHAE

HRAS   KRAS   NRAS   TERT

APC   ATRX   CDKN2A   CDKN2B   EGFR   H3F3A   HIST1H3B   HIST1H3C   
IDH1   IDH2   MYCN   PTCH1   RELA   TERT   TP53

AR   ATM   BARD1   BRCA1   BRCA2   BRIP1   CDK12   CHEK1   CHEK2   
FANCL   FGFR2   FGFR3   PALB2   PTEN   RAD51B   RAD51C   RAD51D   
RAD54L

BRCA1   BRCA2   FOXL2

KIT   NRAS   ROS1

ALK   EGFR   ERBB2   KRAS   MET   NUTM1   ROS1

EGFR   ERG   ETV1   ETV4   EWSR1   FEV   FLI1   FUS   H3F3A    HEY1   
IDH1   MDM2   NCOA2   SMARCB1

ERBB2   KRAS   NRAS

BRCA1   BRCA2   ERBB2   ESR1   PALB2   PIK3CA

ALK    APC    ARID1A    ASPSCR1    ATF1    ATIC    BAP1    BCOR    BRCA1    BRCA2    CAMTA1    CARS    CCNB3    CDK4    

CDKN2A    CIC    CITED2    CLTC    COL1A1    COL6A3    CREB1    CREB3L1    CREB3L2    CSF1    CTNNB1    DDIT3    

DDX3X      DNAJB1    DUX4    EED    EGFR    ERBB2    ERG    ETV1    ETV4    ETV6    EWSR1    FEV    FGFR2   FGFR3    FLI1    

FOXL2    FOXO1    FOXO4    FUS    GLI1    HEY1    HGF     HMGA2    IDH1   KRAS    LEUTX    MAML3    MDM2    MYB    

MYOD1    NAB2    NCOA2    NF1    NFATC2    NFIB    NR4A3    NRAS    NUTM1    NUTM2A    NUTM2B    PALB2      PATZ1    

PAX3    PAX7    PDGFB     PDGFRA    PRKACA    PRKD1    RANBP2    ROS1    SDHA    SDHB    SDHC    SDHD    SMARCB1    

SS18    SSX1    SSX2    SSX4    STAT6      SUZ12    TAF15    TCF12   TERT    TFE3    TFEB    TFG    TP53    TPM3    TPM4    

TRAF7    TSPAN31    VGLL2    WT1    WWTR1    YAP1    YWHAE    ZC3H7B

OTROS TUMORES
SÓLIDOS



CNV (Consultar)

AKT2, ALK, AR, ATM, BRAF, BRCA1, BRCA2, CCND1, CCND3, CCNE1, CDK4, CDK6, CHEK1, CHEK2, 

EGFR, ERBB2, ERBB3, ERCC1, ERCC2, ESR1, FGF1, FGF10, FGF14, FGF19, FGF2, FGF23, FGF3, FGF4, 

FGF5, FGF6, FGF7, FGF8, FGF9, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, JAK2, KIT, KRAS, LAMP1, MDM2, 

MDM4, MET, MYC, MYCL, MYCN, NRAS, NRG1, PDGFRA, PDGFRB, PIK3CA, PIK3CB, PTEN, RAF1, 

RET, RICTOR, RPS6KB1, TFRC.

ABL1, AKT3, ALK, AR, AXL, BCL2, BRAF, BRCA1, BRCA2, CDK4, CSF1R, EGFR, EML4, ERBB2, ERG, 

ESR1, ETS1, ETV1, ETV4, ETV5, EWSR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, FLI1, FLT1, FLT3, JAK2, KDR, 

KIF5B, KIT, MET, MLL, MLLT3, MSH2, MYC, NOTCH1, NOTCH2, NOTCH3, NRG1, NTRK1, NTRK2, 

NTRK3, PAX3, PAX7, PDGFRA, PDGFRB, PIK3CA, PPARG, RAF1, RET, ROS1, RPS6KB1, TMPRSS2.
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Análisis de Fusiones 
génicas a partir 
del ARN

Captura híbrida de ADN y ARN. 
Ofrecemos la posibilidad de 
realizar la interpretación de 
fusiones a partir del ARN   
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